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Breve resumen del trabajo (< 100 palabras):
 (
O modelo do contínuo do neurodesenvolvemento (baseado en datos epidemiolóxicos) postula que alteracións no neurodesenvolvemento fetal, debidas tanto a causas xenéticas 
como
 ambientais, poderían incrementar o risco a sufrir distintos trastornos psiquiátricos, existindo un gradiente de risco. O maior risco estaría asociado con trastornos do espectro autista, 
a
 esquizofrenia ocuparía unha posición intermedia, mentres que o risco conferido polos problemas de neurodesenvolvemento temperán sería moito menor en trastorno bipolar ou depresión. Tendo en conta o papel fundamental da placenta no desenvolvemento fetal, o presente traballo trata de contrastar a hipótese de que a variación xenética que afecta á fisioloxía da placenta pode conferir 
un
 risco xenético transdiagnóstico a padecer trastornos psiquiátricos debido a alteracións no neurodesenvolvemento temperán. Este risco seguiría o gradiente do modelo do contínuo do neurodesenvolvemento.
)
 (
1. Escolma de xenes
 implicados en fisioloxía de placenta e que se expresen de forma diferencial en placentas de embarazos complicados (como nacemento prematuro, restricción do crecemento intrauterino, preeclampsia, diabetes xestacional, exposición a axentes tóxicos ou infeccións, etc) a partires de
 integración de
 datos xenómicos, transcriptómicos
 e
 epixenómicos.
 Empregaranse bases de datos como GWAS catalog, Comparative Toxicogenomics Database, ou datos asociados a referencias bibliográficas salientábeis.
2
. 
Comparaci
ón dos resultados de
 asociación ao longo do xenoma (GWAS) dos distintos trastornos psiquiátricos, cuxos resultados están dispoñíbeis en bases de datos públicas, para os xenes da actividade
 1
, dende a perspectiva do modelo do contínuo do neurodesenvolvemento.
 Para esto usarase software específico, como coloc ou LocusCompare.
3
. 
Análise da sobrerepresentación do conxunto de xenes da actividade 1 entre os resultados mais significativos de e
studos de
 
asociación 
ao longo do xenoma (
GWAS
)
 dos distint
os trastornos psiquiátricos
.
 Empregaranse programas específicos como MAGMA ou ENRICH.
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